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I. Th«ng tin chung  
- Tªn ®Ò tµi nh¸nh: §a d¹ng ADN tËp ®oµn gièng l¹c cã møc ®é kh¸ng kh¸c 
nhau víi bÖnh gØ s¾t vµ hÐo xanh vi khuÈn  vµ x¸c ®Þnh chØ thÞ liªn quan 

- Thêi gian thùc hiÖn: 10/2004-10/2004 

- Chñ nhiÖm ®Ò tµi nh¸nh: TS. §inh ThÞ Phßng 

- §Þa chØ: Phßng C«ng nghÖ tÕ bµo thùc vËt, ViÖn C«ng nghÖ sinh häc 

- Nh÷ng ng−ßi tham gia chÝnh: 

1. TS. §inh ThÞ Phßng 

2. PGS.TSKH. Lª ThÞ Muéi 

3. PGS.TS. Lª TrÇn B×nh 

4. Ths. NguyÔn V¨n Th¾ng 

5. Ths. NguyÔn ThÞ YÕn 

6. CN. NguyÔn V¨n Th¾ng 

7. CN. TrÇn V¨n D−¬ng 

II. Néi dung nghiªn cøu 

1. Khai th¸c c¸c chØ thÞ ph©n tö liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t, chÞu 
h¹n tõ c¸c ng©n hµng gen quèc tÕ nh− EMBL/Genbank/DDBJ. 

2. ThiÕt kÕ c¸c måi ngÉu nhiªn RAPD vµ SSR ®Ó x¸c ®Þnh c¸c nguån 
gièng cã tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t, hÐo xanh trong tËp ®oµn gièng  l¹c. 

3. Nghiªn cøu ®a d¹ng tËp ®oµn gièng l¹c kh¸ng bÖnh rØ s¾t, hÐo xanh vi 
khuÈn b»ng c¸c chØ thÞ RAPD, SSR  

4. §¸nh gi¸, tuyÓn chän c¸c nguån bè mÑ cÆp lai cã tÝnh kh¸ng bÖnh vµ 
n¨ng suÊt phôc vô t¹o gièng. 

5. Phèi hîp víi Trung t©m NC vµ TN ®Ëu ®ç ®¸nh gi¸ sím c¸c dßng c©y 
chän ®−îc ®Ó ph¸t triÓn thµnh gièng. 

 

 
 

 

 

 

 



III. KÕt qu¶ 
III.1 Nghiªn cøu ®a d¹ng tËp ®oµn gièng l¹c cã møc ®é chèng chÞu bÖnh gØ 
s¾t kh¸c nhau b»ng kü thuËt RAPD. 
 
1. Nguyªn liÖu 

Bao gåm 33 gièng l¹c cã møc ®é chèng chÞu bÖnh gØ s¾t (Puccinia 
arachidis) kh¸c nhau do ViÖn Khoa häc Kü thuËt N«ng nghiÖp ViÖt Nam cung 
cÊp. Nguån gèc, møc ®é chèng chÞu bÖnh gØ s¾t cña c¸c gièng l¹c nµy ®−îc tr×nh 
bµy trong b¶ng 1 ë phÇn phô lôc (sè liÖu do TTNC§§, ViÖn KHKTNNVN cung 
cÊp). 

Sö dïng 80 ®o¹n måi ngÉu nhiªn víi chiÒu dµi 10 nucleotit ®Ó sµng läc måi 
®a h×nh cho tËp ®oµn gièng l¹c trong nghiªn cøu. 

2. Ph−¬ng ph¸p 

* T¹o c©y l¹c ®Ó lÊy nguyªn liÖu t¸ch ADN: H¹t l¹c ®−îc ng©m trong n−íc Êm 
kho¶ng 7-9 giê. Sau ®ã, ®Æt h¹t vµo cèc trång cã chøa giÊy gi÷ Èm vµ ñ 370C 
kho¶ng 12 giê. Khi h¹t l¹c n¶y mÇm, röa s¹ch nhít b»ng n−íc m¸y 3-4 lÇn vµ tiÕp 
tôc ñ cho ®Õn khi cã l¸ mÇm th× chuyÓn ra nu«i ë ®iÒu kiÖn nhiÖt ®é b×nh th−êng 
trong 2 tuÇn, lóc nµy cã thÓ thu l¸ vµ b¶o qu¶n ë tñ - 850C. 

* Ph−¬ng ph¸p t¸ch ADN tõ l¸ l¹c:  T¸ch chiÕt theo ph−¬ng ph¸p cña Gawel vµ cs 
(1991) cã c¶i tiÕn, trong ®ã t¨ng CTAB tõ 2% lªn 4%. KiÓm tra ®é s¹ch vµ hµm 
l−îng ADN b»ng ®o quang phæ hÊp phô kÕt hîp víi ®iÖn di trªn gel agarose 0,8%. 

* Ph¶n øng RAPD: Dung tÝch mçi ph¶n øng 25µl, trong ®ã cã 1X ®Öm PCR, 3mM 

MgCl2, 150µM 4dNTP (ATP, TTP, CTP vµ GTP), 300nM ®o¹n måi, 0,75 ®¬n vÞ 
Taq polymeraza vµ 5-10ng ADN khu«n. Chu tr×nh nhiÖt bao gåm: b−íc 1: 940C - 3 
phót, b−íc 2: 940C - 1 phót, b−íc 3: 360C - 45 gi©y, b−íc 4: 720C - 2 phót, b−íc 5: 
72 0C - 20 phót vµ b−íc 6: l−u gi÷ ë 40C. Tõ b−íc 2 ®Õn b−íc 4 lÆp l¹i 45 chu kú. 
§iÖn di ph©n tÝch s¶n phÈm RAPD trªn gel agarose 1,4%, nhuém  b¶n gel b»ng 
Ethidium bromid vµ chôp ¶nh. 

* Ph©n tÝch sè liÖu: Dùa trªn sù xuÊt hiÖn hay kh«ng xuÊt hiÖn cña c¸c ph©n ®o¹n 
ADN khi ®iÖn di s¶n phÈm RAPD, ®Ó lµm c¬ së cho viÖc ph©n tÝch sè liÖu (theo 
quy −íc 1 = xuÊt hiÖn, 0 = kh«ng xuÊt hiÖn). Sè liÖu ®−îc xö lý trong ch−¬ng tr×nh 
NTSYSpc version 2.0 (Applied Biostatistics Inc., USA., 1998) ®Ó lËp ra biÓu ®å so 
s¸nh hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn gi÷a c¸c gièng l¹c ë møc ®é ph©n tö . 

 

 



 

3. KÕt qu¶ vµ th¶o luËn 

* Tèi −u ph¶n øng RAPD 

Cã nhiÒu yÕu tè ¶nh h−ëng ®Õn kÕt qu¶ cña ph¶n øng RAPD nh− lµ nång ®é 
Taq polymerase MgCl2, hµm l−îng ADN khu«n, nhiÖt ®é b¾t måi. Nh−ng trong 
ph¶n øng RAPD ®èi víi ADN genom l¹c, chóng t«i thÊy viÖc tèi −u ®−îc hµm 
l−îng ADN khu«n cho mét ph¶n øng cã tÝnh chÊt quyÕt ®Þnh ®Õn sù thµnh c«ng. 
Víi kÕt qu¶ thu ®−îc nh− ¶nh1 khi thùc hiÖn ph¶n øng RAPD víi c¸c hµm l−îng 
ADN khu«n kh¸c nhau (5 ng, 25ng, 50 ng, 100ng vµ 150ng) nh©n thÊy ë hµm 
l−îng ADN khu«n tõ 5ng – 25 ng xuÊt hiÖn tõ 8 - 9 ph©n ®o¹n ADN, ë hµm l−îng 
50 ng xuÊt hiÖn 7 ph©n ®o¹n ADN, ë hµm l−îng 100 ng xuÊt hiÖn chØ cßn 1 - 2  
ph©n ®o¹n ADN vµ hµm l−îng 150 ng kh«ng cã ph©n ®o¹n ADN xuÊt hiÖn. §é nÐt 
cña c¸c b¨ng còng gi¶m dÇn theo chiÒu t¨ng hµm l−îng ADN khu«n (B¶ng 2). 

 

 

  1       2        3      4      5      6      7        8      9      10

B¶ng 2: Sè ph©n ®o¹n xuÊt hiÖn 

5 ng 25 ng           HL 
  P§ 1 2 3 4 

1 + + + + 
2 + + + + 
3 + + + + 
4 + + + + 
5 + + + + 
6 + + + + 
7 + + + + 
8 + + + + 
9 - + - + 

Tæng 8 (+) 9 (+) 8 (+) 9 (+) 

Ghi chó: HL = hµm l−îng; P§ = ph©n ®o¹n; + 
®o¹n. 

 * ph©n tÝch tÝnh ®a h×nh ADN 

Sè liÖu thu ®−îc trong b¶ng 3 cho thÊ
víi tr×nh tù 10 nucleotit ®Ó nghiªn cøu tÝn
¶nh 1: §iÖn di kiÓm tra s¶n phÈm PCR-RAPD 
víi c¸c hµm l−îng ADN kh¸c nhau. 

GiÕng 1,2 lµ 5ng; giÕng 3,4 lµ 25ng; giÕng 5,6 lµ 50 
ng; giÕng 7,8 lµ 100 ng vµ giÕng 9,10 lµ 150 ng. 
1,3,5,7 vµ 9 lµ cïng mét mÉu =  ICG950166; 
2,4,6,8 vµ 10 lµ cïng mét mÉu = ICG87165 . 
 

ë c¸c hµm l−îng ADN kh¸c nhau 

50 ng 100 ng 150 ng 
5 6 7 8 9 10 
+ + - - - - 
+ + - - - - 
+ + + - - - 
+ + + + - - 
+ + - - - - 
+ + - - - - 
- - - - - - 
+ + - - - - 
- - - - - - 

7 (+) 7 (+) 2 (+) 1 (+) 0 (+)     0 (+) 

lµ xuÊt hiÖn ph©n ®o¹n; - kh«ng xuÊt hiÖn ph©n 

y, khi sµng läc 80 ®o¹n måi ngÉu nhiªn 
h ®a h×nh ADN cña 33 gièng l¹c, kÕt qu¶ 



lµ chØ 11 ®o¹n måi (RA31, RA36, RA40, RA45, RA142, RA143, RA159, UBC3, 
UBC776, OPL3 vµ OPH08) biÓu hiÖn tÝnh ®a h×nh víi tæng sè 2651 ph©n ®o¹n 
ADN ®−îc nh©n b¶n ngÉu nhiªn. Sè  ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n cña mçi ®o¹n måi 
cho tõng gièng dao ®éng tõ 2 (RA45) ®Õn 15 (RA40), b×nh qu©n mçi ®o¹n måi 
nh©n b¶n ®−îc 7 ph©n ®o¹n ADN kÝnh th−íc kho¶ng 0,5-3,0 Kb.  

B¶ng 3: Tæng sè ph©n ®o¹n ADN nh©n ®−îc khi ph©n tÝch víi 11 ®o¹n måi ngÉu nhiªn 

Gièng 
Måi 

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 Tæng 

RA 45 4 4 3 3 3 4 4 4 4 1 3 7 1 3 3 2 2 2 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 117 

UBC776 6 6 7 6 7 6 6 5 7 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 8 4 5 5 5 7 5 3 6 5 5 5 6 191 

RA 31 5 5 5 5 5 5 5 2 5 5 5 5 5 5 3 4 4 4 4 5 4 5 5 2 5 5 4 5 3 4 5 5 4 147 

RA36 8 8 8 7 6 8 8 8 9 8 8 9 8 8 8 8 8 8 8 10 9 8 10 7 8 9 9 8 8 5 8 7 8 265 

OPL 3 4 3 4 4 3 6 4 4 4 4 4 4 2 4 4 4 4 3 3 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 128 

RA159 10 5 10 11 10 7 10 10 10 10 8 11 11 10 11 11 10 11 11 8 10 10 8 10 10 11 11 10 11 8 8 8 10 320 

RA 40 11 14 13 13 13 13 13 11 13 13 14 14 14 14 14 13 13 13 14 10 13 15 13 11 13 11 12 12 13 12 11 11 13 420 

RA142 4 4 5 5 5 6 4 4 4 4 4 4 3 3 3 4 4 4 4 4 4 4 3 2 4 4 4 4 3 3 3 4 4 128 

RA143 13 13 13 12 12 13 13 13 14 14 13 13 14 15 15 14 14 14 13 12 12 13 12 12 13 13 12 12 12 12 12 13 13 428 

UBC 3 5 4 6 6 7 7 7 6 6 7 9 8 7 8 7 7 8 6 7 5 5 4 5 5 4 4 5 5 4 4 4 5 5 192 

OPH 08 10 10 10 10 7 10 10 10 10 10 9 9 10 10 10 10 9 9 10 10 10 10 10 10 8 10 10 8 10 10 8 8 10 315 

Tæng 8 0 76 84 82 78 85 84 77 86 82 83 90 81 86 84 83 82 80 84 78 83 81 79 72 78 82 80 75 78 71 72 74 81 2651 

 

Trong sè 109 ph©n ®o¹n xuÊt hiÖn víi 11 ®o¹n måi (B¶ng 4) th× cã 66 ph©n 
®o¹n ®a h×nh chiÕm 60,6%, chøng tá gi÷a 33 gièng l¹c nghiªn cøu cã sù kh¸c nhau 
trong hÖ gen. §Æc biÖt måi RA40 cho thÊy sù biÓu hiÖn tÝnh ®a h×nh gi÷a c¸c gièng 

rÊt râ rÖt (¶nh 2). Trong 33 gièng l¹c nghiªn cøu, cã 30 gièng xuÊt hiÖn ph©n ®o¹n 
ADN t¹i vÞ trÝ 1,50 Kb so víi thang ADN chuÈn, trõ  3 gièng (ICG99001, 
ICG99004 vµ ICG99051) lµ kh«ng xuÊt hiÖn. Cßn ë vÞ trÝ 0,76 Kb chØ cã 2 gièng 
(ICG99001 vµ ICG99051) xuÊt hiÖn ph©n ®o¹n ADN. T−¬ng tù nh−  vËy t¹i c¸c vÞ 
trÝ kh¸c mét sè gièng xuÊt hiÖn ph©n ®o¹n, mét sè gièng kh¸c l¹i kh«ng xuÊt hiÖn. 
Tõ kÕt qu¶ ph©n tÝch cho phÐp nhËn xÐt gi÷a c¸c gièng l¹c nghiªn cøu ®· cã sù sai 
kh¸c vÒ mÆt di truyÒn. 

B¶ng 4:  Sè ph©n ®o¹n ADN xuÊt hiÖn vµ sè ph©n ®o¹n ®a h×nh víi mçi  ®o¹n måi 

Måi Sè ph©n ®o¹n ADN Sè ph©n ®o¹n ADN®a h×nh % ph©n ®o¹n ®a h×nh    
RA 45 7 6 85,7 

UBC776 8 5 62,5 
RA 31 5 3 60,0 
RA36 10 5 50,0 
OPL 3 8 4 50,0 
RA159 14 13 92.9 
RA 40 17 10 58,8 
RA142 6 4 66,7 
RA143 15 4 26,7 



UBC 3 9 6 66,7 
OPH 08 10 6 60,0 

Tæng 109 66 60,6 

 

 

 

 

 

 

 

M  1    2   3    4   5   6    7   8   9  10  11 12 13  14 15 16 17 18 19  20 21 22 23 24 25  26 27 28  29 30  31  32  33  M 

1,5 

Kb 

0,5 

0,75 

1,0 

2,0 

 

¶nh 2: KÕt qu¶ ®iÖn di s¶n phÈm PCR-RAPD cña 33 gièng l¹c víi måi RA134 

Thø tù c¸c cét t−¬ng øng víi c¸c gièng nh− b¶ng 1; M: thang ADN chuÈn 1 Kb. 

 

* So s¸nh hÖ sè t−¬ng ®ång  gi÷a 33 gièng l¹c nghiªn cøu  
Sau khi m· ho¸ c¸c ph©n ®o¹n ADN ®−îc nh©n b¶n víi 11 ®o¹n måi ngÉu nhiªn vµ xö lý sè liÖu trong 

ch−¬ng tr×nh NTSYSpc version 2.0, chóng t«i ®· nhËn ®−îc s¬ ®å h×nh c©y. Qua s¬ ®å h×nh c©y cho thÊy, 
gi÷a c¸c gièng cã hÖ sè ®ång d¹ng di truyÒn kh¸ cao n»m trong kho¶ng tõ 0,82 ®Õn 0,96.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 He so tuong dong
0.82 0.86 0.89 0.93 0.96

          

 ICG99001 
 ICG99051 
 ICG99003 
 ICG99004 
 ICG99005 
 ICG950084 
 ICG11312 
 ICG950166 
 ICG11325 
 ICG11331 
 ICG99052 
 TMV2 
 L08 
 ICG87157 
 CL6 
 VAG15 
 GNQ 
 SD5 
 ICG99019 
 SD3 
 ICG960036 
 CL5 
 KIMCHUNG 
 CL9 
 VAG50 
 TRAMDAU2 
 SD6 
 GCH3 
 V79 
 TAINAN9 
 ICG10931 
 ICG87165 
 ICG86699 

S¬ ®å h×nh c©y thÓ hiÖn mèi quan hÖ cña 33 gièng l¹c nghiªn cøu 
1



S¬ ®å h×nh c©y còng cho thÊy, cã sù chia lµm 2 nh¸nh chÝnh, ë nh¸nh chÝnh 
1 ®a sè gièng ë nh¸nh nµy cã ®Æc tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t, chóng ®Òu thuéc tËp ®oµn 
gièng cña ICRISAT, trõ gièng L08 lµ cña ViÖt Nam. Trong ®ã, gièng TMV2 lµ 
gièng nhiÔm bÖnh vµ gièng L08 kh¸ng trung b×nh n»m trong mét nh¸nh phô thuéc 
nh¸nh chÝnh 1 cã hÖ sè sai kh¸c di truyÒn víi c¸c gièng tõ 4,7%-11,6%; Ng−îc l¹i, 
ë nh¸nh chÝnh 2 ®a sè c¸c gièng kh¸ng bÖnh gØ s¾t trung b×nh, thuéc tËp ®oµn 
gièng cña ViÖt Nam, Trung Quèc vµ §µi Loan. Cßn 5 gièng (ICG99001, 
ICG99003, ICG10931, ICG87165 vµ ICG86699) kh«ng thuéc 2 nh¸nh trªn lµ do 
chóng cã sù sai kh¸c lín vÒ hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn víi c¸c gièng ë 2 nh¸nh, 
®ång thêi chóng còng cã nh÷ng ®Æc ®iÓm thùc vËt kh¸c biÖt so víi c¸c gièng trong 
2 nh¸nh, ch¼ng h¹n nh− gièng ICG86699 cã kÝch th−íc h¹t lín h¬n (réng h¹t 1,05 
cm). 

4. KÕt luËn vµ ®Ò nghÞ 

Ph©n tÝch hÖ gen cña 33 gièng l¹c víi 11 ®o¹n måi ngÉu nhiªn, nhËn ®−îc 109 
ph©n ®o¹n ADN. Trong ®ã cã 66 ph©n ®o¹n ®a h×nh chiÕm 60,6%. §iÒu nµy cho 
thÊy gi÷a 33 gièng l¹c nghiªn cøu kh¸c nhau vÒ mÆt di truyÒn, møc sai kh¸c tõ  4% 
(1 - 0,96) ®Õn 18% (1 - 0,82). 

KÕt qu¶ ph©n tÝch tÝnh ®a h×nh ADN  cho thÊy c¸c gièng l¹c ë cïng mét vïng 
®ia lý, sinh th¸i ®−îc tËp trung thµnh tõng nhãm.  

Gi÷a c¸c gièng chèng chiu bÖnh gØ s¾t cña tËp ®oµn gièng ICRISAT vµ c¸c 
gièng n¨ng suÊt trong n−íc kh«ng n»m trong cïng mét nh¸nh. V× thÕ cã thÓ lùa 
chän c¸c cÆp bè mÑ mong muèn ®Ó phôc vô cho c«ng t¸c chän t¹o gièng míi. 
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III. 2. Nghiªn cøu tÝnh ®a h×nh ADN tËp ®oµn gièng l¹c kh¸ng bÖnh hÐo 
xanh (P . solanacoaerum) b»ng kü thuËt SSR 
 
1. Nguyªn liÖu 

Bao gåm 35 gièng l¹c cã møc ®é chèng chÞu bÖnh hÐo xanh  kh¸c nhau do 
ViÖn Khoa häc Kü thuËt N«ng nghiÖp ViÖt Nam cung cÊp. Nguån gèc, møc ®é 
chèng chÞu bÖnh hÐo xanh cña c¸c gièng l¹c nµy ®−îc tr×nh bµy trong b¶ng 2 ë 
phÇn phô lôc (sè liÖu do TTNC§§, ViÖn KHKTNNVN cung cÊp). 

 Sö dông 20 cÆp måi SSR ®Æc hiÖu (Ký hiÖu L23, L24, L26, L28, L29, L31, 

L32, L33, L36,L37, L38, L39, L40, L41,L43, L44, L45, L47, L50, L51).  

2. Ph−¬ng ph¸p 

* T¹o c©y l¹c ®Ó lÊy nguyªn liÖu vµ t¸ch chiÕt ADN gièng nh− phÇn ph−¬ng ph¸p 
trong môc I.  

* Ph¶n øng SSR: Dung tÝch mçi ph¶n øng 10µl, trong ®ã cã 1X ®Öm PCR, 2,5 mM 

MgCl2, 150µM 4dNTP (ATP, TTP, CTP vµ GTP), 300nM ®o¹n måi (måi xu«i vµ 
måi ng−îc ), 0,35 ®¬n vÞ Taq polymeraza vµ 5 ng ADN khu«n. Chu tr×nh nhiÖt bao 
gåm: b−íc 1: 940C -  phót, b−íc 2: 940C – 45 gi©y, b−íc 3: X0C - 45 gi©y, b−íc 4: 
720C - 30 gi©y, b−íc 5: 72 0C - 10 phót vµ b−íc 6: l−u gi÷ ë 40C. Tõ b−íc 2 ®Õn 
b−íc 4 lÆp l¹i 35 chu kú.  §iÖn di ph©n tÝch s¶n phÈm SSR trªn gel agarose 2%,  vµ 
trªn gel polyacrylamid 6% nhuém  b¹c vµ ph©n tÝch kÕt qu¶.  

* Ch¹y ®iÖn di vµ nhuém b¹c:  

http://www.weihenstephan.de/pbpz/bambara/html/dna.htm


- ChuÈn bÞ c¸c tÊm kÝnh gåm mét tÊm kÝnh dµi vµ mét tÊm kÝnh ng¾n, röa s¹ch 
b»ng n−íc cÊt vµ ®Ó kh« 5 phót  
- Lau tÊm kÝnh ng¾n b»ng dung dÞch sigmacote vµ ®Ó kh« trong 5 phót 
- Lau tÊm kÝnh dµi b»ng dung dÞch kÕt dÝnh( dung dÞch kÕt dÝnh: thªm 4,5 µl Bind 
silane vµo 1 ml dung dÞch 95% etanol+ 0,5% axit acetic) vµ ®Ó kh« trong 5 phót  
- ChuÈn bÞ gel polyacrilamid 6%: n−íc 52,5ml+TBE 10X, 7,5ml+ Acrylamid+ 
Bis(29:1)+ 450µl APS 100ng/ml+ 100µl temed 
- Rãt dung dÞch polyacrylamid 6% vµo b¬m tiªm, b¬m vµo kho¶ng gi÷a hai tÊm 
kÝnh sao cho dung dÞch ch¶y ®Òu vµ kh«ng cã bä khÝ. Cµi tÊm r¨ng l−îc vµo vµ ®Ó 
b¶n gel trong 1 giê  
- ChuÈn bÞ dung dÞch ®Ó loading: Thªm 5 µl dye SSR 3X vµo 10 µl s¶n phÈm PCR, 
sau ®ã ®Æt vµo ®¸, cho vµo mçi going 6 µl mÉu 
- Tr−íc khi cho mÉu vµ ADN marker, cho ch¹y ®iÖn di ë 1000V trong 30 phót  
- Nhuém b¶n gel 
 + Sau khi ®iÖn di t¸ch 2 tÊm kÝnh ra 
 + §Æt b¶n gel vµo n−íc röa 3 phót  
 + Nhuém gel 20 phót trong dung dÞch CTAB 0,1%( 1g CTAB +1l H2O) 
 + Nhuém gel 15 phót trong dung dÞch ammoniac 0,3%( 13 ml ammoniac+ 
1l H2O)  
 + Nhuém gel 15 phót trong b¹c( 1 g b¹c+ 4 ml NaOH 1M+3,5 ml 
ammoniac) 
 + Röa b¶n gel trong n−íc 10 gi©y 
 + Nhuém b¶n gel trong dung dÞch hiÖn h×nh( 15g Na2CO3+ 200µl 
formaldehit) cho ®Õn khi xuÊt hiÖn b¨ng 
 + Röa b¶n gel trong n−íc 10 gi©y 
 + Cè ®Þnh b¶n gel trong glycerol trong 15 phót 
3. Ph©n tÝch sè liÖu SSR 

§Ó x¸c ®Þnh quan hÖ di truyÒn gi÷a c¸c dßng l¹c, c¸c kÕt qu¶ thu ®−îc tõ 
qu¸ tr×nh ®iÖn di, s¶n phÈm PCR ®−îc thµnh lËp dùa vµo sù xuÊt hiÖn hay kh«ng 
xuÊt hiÖn cña c¸c b¨ng ADN nhê khuÕch ®¹i b»ng PCR  
C¸c sè liÖu trªn ®−îc nhËp vµo phÇn mÒm Exel lÇn l−ît theo tõng måi. Sau ®ã tÝnh: 
- HÖ sè PIC (polymorphic information content - §a d¹ng di truyÒn) ®−îc tÝnh theo 
c«ng thøc sau: 

  PIC=1-∑Pi
2 trong ®ã Pi lµ tÇn sè xuÊt hiÖn alen thø i 

- Ph©n nhãm quan hÖ: sè liÖu ®−îc ®−a vµo phÇn mÒm chuyªn dông NTYIS 2.0 ®Ó 
t×m ra sù sai kh¸c gi÷a c¸c gièng l¹c th«ng qua biÓu ®å h×nh c©y. §Ó kh¼ng ®Þnh 
kÕt qu¶ ph©n nhãm, chóng t«i ®· tiÕn hµnh x¸c ®Þnh gi¸ trÞ t−¬ng quan kiÓu h×nh 



theo 3 ph−¬ng ph¸p tÝnh hÖ sè di truyÒn gièng nhau (ph−¬ng ph¸p cña Jaccard, cña 
Dice vµ cña Sokal) víi 4 kiÓu ph©n nhãm (WPGMA, UPGMA, liªn kÕt hoµn toµn 
vµ liªn kÕt ®¬n lÎ). 
Sau ®ã sè liÖu ®−îc chuyÓn sang ch−¬ng tr×nh NTSYSpc 2.02 ®Ó ph©n tÝch t×m ra 
hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn (theo 3 c¸ch), thµnh lËp c©y quan hÖ chñng lo¹i ( theo 
DICE). 
4. KÕt qu¶ vµ th¶o luËn 
Trong nghiªn cøu nµy chóng t«i ®· sö dông 20 cÆp måi SSR, kÕt qu¶ nhËn ®−îc lµ 

19 måi ®a h×nh vµ duy nhÊt mét måi kh«ng ®a h×nh.  



B¶ng 1. Ph©n tÝch s¶n phÈm SSR cña 35 gièng l¹c víi 20 måi SSR 

 

    Måi 

TT 

L23 L24 L26 L28 L29 L31 L32 L33 L36 L37 L38 L39 L40 L41 L43 L44 L45 L47 L50 L51 TPD 

1 1 3 1 1 4 1 3 1 3 4 6 2 1 2 1 1 1 4 4 3 47 

2 1 3 1 2 4 1 2 2 3 3 7 1 1 2 2 1 1 5 4 3 49 

3 1 3 1 1 4 1 3 4 1 4 7 2 1 2 2 3 1 6 4 3 54 

4 1 3 1 1 4 1 3 1 2 3 5 1 1 2 1 1 1 4 3 3 42 

5 1 3 1 1 4 1 3 1 2 3 8 1 1 2 1 2 1 5 4 3 48 

6 1 3 1 1 4 1 3 1 0 3 8 1 1 2 1 3 1 5 3 3 46 

7 1 3 1 1 4 1 4 1 1 4 9 1 1 2 1 3 1 4 4 3 50 

8 1 3 1 1 4 1 4 1 1 3 6 0 1 1 1 3 1 4 4 3 44 

9 1 3 1 1 4 2 4 1 1 4 9 3 2 2 1 1 1 5 4 3 53 

10 1 3 1 1 4 1 3 1 2 3 4 2 1 2 1 1 1 4 4 3 43 

11 1 3 1 1 4 1 3 2 0 4 6 3 1 2 1 1 1 5 4 3 47 

12 1 4 1 1 4 1 4 1 1 4 5 2 1 2 2 1 1 5 3 3 47 

13 1 3 1 1 4 1 4 4 1 4 8 2 1 2 1 1 1 6 4 3 53 

14 1 3 1 1 4 1 3 1 1 4 5 3 1 2 1 1 1 5 3 3 45 

15 1 3 1 1 4 1 3 1 1 3 5 2 1 1 2 3 1 5 4 3 46 

16 1 3 1 1 4 1 2 1 1 4 6 3 1 2 1 2 1 5 3 3 46 

17 1 3 1 1 4 1 2 3 1 4 6 3 1 2 1 1 1 5 3 3 47 

18 1 3 1 1 4 1 3 2 2 4 4 2 2 2 1 1 1 5 3 3 46 

19 1 3 1 1 4 1 3 2 2 3 5 2 2 1 1 1 1 5 3 3 45 

20 1 3 1 1 4 1 4 3 3 4 4 2 1 2 1 1 1 5 3 3 48 

21 1 3 1 1 4 1 4 2 3 4 6 3 1 2 1 1 1 5 3 3 50 

22 1 3 1 1 4 1 1 2 3 3 7 3 1 2 2 1 1 6 4 3 50 

23 1 3 1 1 4 1 3 3 3 4 7 2 1 2 1 1 1 5 3 3 50 

24 1 3 1 1 4 1 4 1 2 4 7 3 1 1 1 1 1 5 3 3 48 

25 1 3 1 1 4 1 1 1 3 4 7 2 1 1 1 3 1 5 4 3 48 

26 1 3 1 1 4 1 3 1 3 3 4 3 1 2 1 1 1 5 3 3 45 

27 1 3 1 1 4 1 3 2 3 4 6 3 1 2 1 1 1 5 3 3 49 

28 1 3 1 1 4 1 3 1 1 4 6 3 1 2 1 1 1 5 3 3 46 

29 1 3 1 1 4 1 3 2 1 4 6 3 1 2 1 2 1 5 4 3 49 

30 1 3 1 1 4 1 3 2 3 4 7 3 1 2 1 1 1 5 3 3 50 

31 1 3 1 1 4 1 3 2 1 4 5 2 1 2 2 3 1 5 4 3 49 

32 1 3 1 1 4 1 2 2 3 2 5 2 1 2 1 1 1 5 4 3 45 

33 1 3 1 1 4 1 3 2 1 4 5 3 1 2 1 1 1 5 3 3 46 

34 1 3 1 1 4 1 1 1 3 3 6 2 1 2 1 2 1 5 3 3 45 

35 1 3 1 1 4 1 4 2 3 3 5 2 1 2 1 2 1 5 3 3 48 

 KÕt qu¶ ®iÖn di s¶n phÈm SSR cña 35 gièng l¹c víi 20 måi SSR ®· thu ®−îc 

1664 ph©n ®o¹n ADN. B×nh qu©n mçi gièng xuÊt hiÖn 47,5 ph©n ®o¹n ADN, trong 



®ã gièng ICGV3704 (hµng 3) cã ph©n ®o¹n ADN ®−îc nh©n b¶n nhiÒu nhÊt lµ 54 

ph©n ®o¹n vµ gièng MDRF5-176 (Hµng 4) cã sè ph©n ®o¹n AND ®−îc nh©n b¶n Ýt 

nhÊt lµ 42 ph©n ®o¹n. Nh− vËy viÖc sö dông 20 måi SSR ®· cho thÊy cã sù kh¸c 

nhau gi÷a 35 gièng l¹c ë møc ®é ph©n tö. Møc ®é t−¬ng ®ång ®−îc ph©n tÝch ë 

phÇn sau. 

§Ó ph©n tÝch ®a h×nh ADN mét c¸ch chÝnh x¸c h¬n, chóng t«i sö dông c¸ch 

ph©n tÝch gi¸ trÞ PIC (polymorphism information content- ®a d¹ng di truyÒn) cña 

mçi cÆp måi x¸c ®Þnh theo c«ng thøc PIC = 1- ΣPi
2, trong ®ã Pi lµ tÇn sè cña alen i 

cña kiÓu gen ®−îc kiÓm tra. Ph¹m vi gi¸ trÞ PIC tõ 0 (kh«ng ®a h×nh) tíi 1 (®a h×nh 

hoµn toµn). 

B¶ng 2. Sè ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n vµ gi¸ trÞ PIC cña tËp ®oµn 35 gièng l¹c kh¸ng bÖnh 

hÐo xanh 

Tªn 

måi 

Cì 

alen 

lý 

thuyÕt 

(bp) 

Cì alen 

quan s¸t 

(bp) 

Sè 

alen

Gi¸ trÞ 

PIC 

Tªn 

måi 

Cì 

alen 

lý 

thuyÕt 

(bp) 

Cì alen 

quan s¸t 

(bp) 

Sè 

alen 

Gi¸ trÞ 

PIC 

L23 290 260-300 5 0,575 L38 282 250-307 17 0,472

L24 299 299-310 9 0,440 L39 252 250-261 6 0,402

L26 152 160 1 0 L40 259 270-275 4 0,560

L28 298 330-334 3 0,421 L41 264 275-294 4 0,352

L29 198 195-213 7 0,284 L43 262 265-274 6 0,579

L31 203 205-207 2 0,297 L44 238 235-275 8 0,582

L32 281 305-326 9 0,495 L45 152 155-170 6 0,607

L33 225 220-240 6 0,505 L47 292 290-345 9 0,354

L36 285 260-340 10 0,615 L50 269 250-275 9 0,443

L37 265 290-360 13 0,530 L51 274 250-285 6 0,300

 



KÕt qu¶ 20 cÆp måi cho gi¸ trÞ PIC tõ 0 (L26) ®Õn 0,615 (L36). 8/20 cÆp 

måi cho ®é ®a h×nh cao víi gi¸ trÞ PIC ≥ 0,5 (40%). Trong kÕt qu¶ nghiªn cøu cña 

chóng t«i së dÜ c¸c cÆp måi cho ®a h×nh cao v× ®©y chÝnh lµ c¸c cÆp måi ®−îc thiÕt 

kÕ trªn c¬ së genom cña c©y l¹c. Sè l−îng c¸c ph©n ®o¹n AND ®−îc nh©n b¶n víi 

mçi cÆp måi xª dÞch tõ 1 ®Õn 17 trong ph¹m vi quan s¸t (B¶ng 2). KÝch th−íc cña 

c¸c ph©n ®o¹n AND nh©n b¶n tõ 155 bp ®Õn 360 bp. Tæng sè thu ®−îc 140 alen ®· 

®−îc nh©n b¶n, trung b×nh sè alen lµ 7/locut. 

Dùa vµo sù xuÊt hiÖn hay kh«ng xuÊt hiÖn c¸c ph©n ®o¹n AND cña c¸c 

gièng khi ®iÖn di s¶n phÈm SSR, chóng t«i thiÕt lËp mèi liªn quan gi÷a c¸c gièng ë 

møc ®é ph©n tö. Sè liÖu nhËn ®−îc sÏ tÝnh to¸n vµ ph©n tÝch theo ch−¬ng tr×nh 

NTSYSpc version 2.0 (Applied Biostatistics Inc.; USA.; 1998) (theo quy −íc 1 = 

xuÊt hiÖn; 0 = kh«ng xuÊt hiÖn). KÕt qu¶ ®−îc tr×nh bµy ë b¶ng (3) vÒ mèi t−¬ng 

quan di truyÒn tõng cÆp vµ h×nh (1) d−íi d¹ng mét s¬ ®å h×nh c©y. 

KÕt qu¶ nhËn ®−îc ë b¶ng (3) cho thÊy c¸c gièng cã hÖ sè t−¬ng ®ång di 
truyÒn tõng cÆp n»m ë kho¶ng tõ 0,37 ®Õn 0,88. Trong ®ã hÖ sè t−¬ng ®ång di 
truyÒn thÊp nhÊt lµ 0,37 khi so s¸nh gi÷a gièng ICGV980127 vµ gièng S§1, cao 
nhÊt lµ  hai gièng BW1 vµ BW9 cã hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn lµ 0,88. 

H×nh c©y chØ ra sù sai kh¸c gi÷a c¸c gièng l¹c vÒ di truyÒn. Møc ®é kh¸c 

nhau ®−îc biÓu hiÖn b»ng  hÖ sè sai kh¸c gi÷a c¸c gièng. C¸c gièng cã hÖ sè t−¬ng 

®ång di truyÒn cao ®−îc xÕp vµo mét nhãm. Gi÷a c¸c nhãm  l¹i cã sù liªn hÖ vÒ 

møc ®é gièng nhau cña hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn. §Ó kh¼ng ®Þnh kÕt qu¶ ph©n 

nhãm, chóng t«i ®· tiÕn hµnh x¸c ®Þnh gi¸ trÞ t−¬ng quan kiÓu h×nh theo ba ph−¬ng 

ph¸p tÝnh hÖ sè di truyÒn gièng nhau (ph−¬ng ph¸p cña Jaccard, cña Dice vµ 

ph−¬ng ph¸p cña Sokal) víi bèn kiÓu ph©n nhãm (WPGMA, UPGMA, liªn kÕt 

hoµn toµn vµ liªn kÕt ®¬n lÎ) (B¶ng 4). BiÓu ®å h×nh c©y ®−îc thiÕt lËp dùa trªn gi¸ 

trÞ t−¬ng quan cao nhÊt víi c¸c gi¸ trÞ khi r ≥ 0.9: t−¬ng quan rÊt chÆt, r = 0.8-0.9: 

t−¬ng quan chÆt, r = 0.7-0.8: t−¬ng quan t−¬ng ®èi chÆt, r ≤ 0.7: t−¬ng quan kh«ng 

chÆt. KÕt qu¶ trong ph©n tÝch ®· chØ ra hÖ sè t−¬ng quan theo ph−¬ng ph¸p tÝnh hÖ 

sè gièng nhau cña Jaccard vµ kiÓu ph©n nhãm UPGMA lµ cao nhÊt (r =0.805) so 

víi c¸c ph−¬ng ph¸p kh¸c. Tuy nhiªn ®èi víi ph©n tÝch víi chØ thÞ SSR th× DICE lµ 

tèt nhÊt bëi v× chØ thÞ DICE lµ chØ thÞ ®ång tréi. KÕt qu¶ ph©n nhãm  cña 35 gièng 

l¹c kh¸ng bÖnh hÐo xanh thiÕt lËp theo hÖ sè gièng nhau cña DICE víi kiÓu ph©n 

nhãm UPGMA ®· ®−îc kiÓm tra trªn biÓu ®å hai chiÒu ë h×nh (2), biÓu ®å ®a chiÒu 



ë h×nh (3) vµ biÓu diÔn theo s¬ ®å h×nh c©y ë h×nh (1) ®Òu ph©n ra lµm  hai nhãm 

tËp trung c¸c gièng vµ hai gièng n»m  riªng biÖt. 

Ph©n tÝch sù sai kh¸c vÒ hÖ sè di truyÒn cña 35 gièng l¹c ®−îc chia thµnh 2 

nh¸nh c©y chÝnh: 

Nh¸nh 1 chØ cã mét gièng ICGV3704 (ICRISAT) cã hÖ sè sai kh¸c so víi 

c¸c gièng kh¸c lµ 49% (1 – 0,51). §©y lµ gièng cã hÖ sè sai kh¸c so víi c¸c gièng 

lµ nhiÒu nhÊt. 

Nh¸nh 2 gåm 34 gièng ®−îc chia thµnh hai nh¸nh phô: 

+ Nh¸nh phô 1 chØ cã gièng S§1 (Trung Quèc) cã hÖ sè di truyÒn sai kh¸c so víi 

gièng kh¸c trong nh¸nh lín nhÊt lµ 47% (1 – 0,53). 

+ Nh¸nh phô 2 l¹i ®−îc ph©n lµm  hai nhãm: 

- Nhãm 1 gåm  12 gièng trong ®ã gièng ICGV980127 kh¸c xa so víi c¸c gièng 

trong nhãm. M−êi mét gièng cßn l¹i trong nhãm cã nguån gèc tõ Trung Quèc, 

ViÖt Nam, ICRISAT vµ lai t¹o nh−ng chóng vÉn thÓ hiÖn ®−îc mèi quan hÖ vÒ mÆt 

di truyÒn. Nhãm nµy cã 2 gièng L12 vµ V79 cã hÖ sè di truyÒn sai kh¸c 14% (1-

0,86), lµ hai gièng cã nhiÒu ®Æc ®iÓm chung nhÊt trong nhãm. Trong ®ã gièng L12 

cã nguån gèc tõ gièng V79( gièng L12 lµ con lai cña gièng V79 víi gièng 87155). 

- Nhãm  2 l¹i ®−îc chia thµnh 2 nhãm  phô: 

Nhãm phô mét gåm 7 gièng cã nguån gèc tõ ICRISAT vµ ®Òu bÞ nhiÔm vi khuÈn 

hÐo xanh. 

Nhãm phô hai gåm  14 gièng chñ yÕu cã nguån gèc tõ Trung Quèc, lai t¹o (12 

gièng) vµ ICRISAT (3 gièng). Trong ®ã 2 gièng cã nguån gèc tõ ICRISAT ®Òu cã 

hÖ sè t−¬ng ®ång kh¸c xa víi c¸c gièng kh¸c trong nhãm. 

Trong nhãm nµy cã 2 gièng lµ MD7 vµ L14 cã hÖ sè t−¬ng ®ång gièng kh¸ cao. 

Hai gièng nµy cã nguån gèc tõ Trung Quèc vµ ®Òu kh¸ng hÐo xanh trung b×nh. 

§Æc biÖt cho thÊy hai gièng BW1 vµ BW9 cã hÖ sè sai kh¸c lµ 12% (1- 0,88). Lµ 

hai gièng cã nhiÒu ®Æc ®iÓm  chung nhÊt, ®Òu lµ con lai cña gièng GNQ( lµ gièng 

kh¸ng hÐo xanh cao) vµ gièng L08 (lµ gièng cho n¨ng xuÊt cao). Hai gièng lai nµy 

kh¸ng hÐo xanh trung b×nh vµ cã n¨ng xuÊt cao. 

 Nh− vËy khi ph©n tÝch tÝnh ®a h×nh 35 gièng l¹c b»ng kü thuËt SSR víi 20 

måi SSR ®· cho ta thÊy sù kh¸c nhau gi÷a chóng ë møc ®é ph©n tö. Trong mét 



nhãm ngoµi c¸c gièng cã quan hÖ gÇn nhau, cßn cã c¸c gièng gÇn nhau vÒ ®iÓm 

bÖnh hÐo xanh. 

B¶ng 4. Gi¸ trÞ t−¬ng quan kiÓu h×nh theo 3 ph−¬ng ph¸p tÝnh hÖ sè di truyÒn gièng nhau 

víi 4 kiÓu ph©n nhãm 

 UPGMA WPGMA Liªn kÕt hoµn toµn Liªn kÕt ®¬n lÎ 

SM 0.78722 0.75322 0.54421 0.67773 

DICE 0.77990 0.74044 0.68642 0.68197 

JACCARD 0.80514 0.76520 0.71087 0.71461 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



1   2 3 4 5 6 7 8 9 10 11     
 
  
  

12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 
1 1.00 
2 0.60 1.00
3 0.53 0.52 1.00
4  
 
 
 
 

0.54 0.55 0.42 1.00
5 0.72 0.66 0.47 0.67 1.00 
6 0.67 0.65 0.58 0.73 0.74 1.00 
7 0.52 0.53 0.42 0.63 0.57 0.65 1.00 
8 0.55 0.60 0.45 0.65 0.57 0.67 0.74 1.00 
9 0.50 0.53 0.52 0.42 0.50 0.53 0.43 0.45 1.00 
10 0.58 0.57 0.49 0.59 0.57 0.61 0.60 0.69 0.52 1.00
11 0.60 0.48 0.53 0.40 0.57 0.52 0.52 0.48 0.74 0.49 1.00
12 0.66 0.46 0.51 0.52 0.59 0.58 0.43 0.51 0.54 0.60 0.62 1.00
13 0.66 0.53 0.52 0.61 0.63 0.63 0.58 0.62 0.45 0.58 0.60 0.62 1.00
14 0.52 0.51 0.48 0.57 0.49 0.62 0.44 0.54 0.73 0.55 0.67 0.61 0.51 1.00
15 0.62 0.59 0.54 0.57 0.55 0.61 0.52 0.64 0.48 0.56 0.45 0.62 0.61 0.51 1.00
16 0.54 0.51 0.60 0.50 0.51 0.63 0.46 0.49 0.73 0.47 0.67 0.58 0.44 0.77 0.52 1.00
17 0.60 0.50 0.51 0.49 0.59 0.60 0.47 0.44 0.68 0.42 0.81 0.60 0.58 0.74 0.52 0.82 1.00
18 0.67 0.55 0.48 0.48 0.55 0.59 0.52 0.56 0.53 0.63 0.69 0.71 0.65 0.53 0.57 0.52 0.67 1.00
19 0.67 0.57 0.53 0.48 0.60 0.64 0.53 0.54 0.51 0.64 0.67 0.74 0.63 0.56 0.57 0.59 0.65 0.86 1.00
20 0.72 0.60 0.53 0.51 0.56 0.66 0.45 0.54 0.48 0.57 0.57 0.74 0.61 0.56 0.66 0.57 0.63 0.77 0.80 1.00
21 0.62 0.51 0.52 0.41 0.55 0.54 0.50 0.47 0.66 0.45 0.82 0.64 0.54 0.65 0.48 0.71 0.78 0.65 0.72 0.65 1.00 
22 0.58 0.57 0.46 0.48 0.55 0.48 0.58 0.57 0.37 0.47 0.49 0.52 0.62 0.42 0.54 0.42 0.49 0.54 0.55 0.55 0.50 1.00
23 0.70 0.69 0.56 0.57 0.55 0.69 0.58 0.64 0.54 0.71 0.60 0.62 0.64 0.65 0.63 0.63 0.58 0.73 0.76 0.80 0.68 0.52 1.00
24 0.59 0.52 0.51 0.47 0.58 0.53 0.57 0.54 0.63 0.46 0.65 0.53 0.42 0.67 0.51 0.74 0.69 0.49 0.56 0.52 0.76 0.53 0.57 1.00
25 0.69 0.62 0.53 0.44 0.60 0.62 0.53 0.54 0.50 0.57 0.57 0.63 0.55 0.47 0.64 0.55 0.57 0.70 0.75 0.81 0.63 0.51 0.78 0.54 1.00
26 0.57 0.43 0.42 0.39 0.49 0.48 0.48 0.49 0.57 0.45 0.72 0.52 0.47 0.62 0.57 0.62 0.67 0.57 0.60 0.62 0.80 0.55 0.61 0.65 0.60 1.00
27 0.58 0.53 0.54 0.46 0.60 0.57 0.53 0.47 0.63 0.48 0.77 0.56 0.53 0.64 0.48 0.67 0.71 0.61 0.66 0.66 0.81 0.57 0.65 0.68 0.64 0.79 1.00
28 0.58 0.53 0.50 0.50 0.57 0.59 0.46 0.51 0.67 0.47 0.73 0.60 0.48 0.75 0.50 0.76 0.77 0.59 0.62 0.66 0.79 0.50 0.65 0.66 0.60 0.75 0.86 1.00
29 0.63 0.55 0.54 0.48 0.56 0.57 0.55 0.54 0.71 0.50 0.75 0.52 0.47 0.72 0.57 0.80 0.75 0.57 0.57 0.56 0.75 0.46 0.71 0.76 0.60 0.68 0.78 0.80 1.00
30 0.56 0.59 0.40 0.54 0.57 0.60 0.62 0.55 0.50 0.54 0.58 0.54 0.56 0.53 0.63 0.54 0.56 0.60 0.63 0.63 0.68 0.60 0.68 0.67 0.63 0.67 0.63 0.54 0.59 1.00
31 0.65 0.61 0.64 0.51 0.58 0.67 0.59 0.69 0.55 0.65 0.58 0.71 0.57 0.53 0.69 0.63 0.54 0.65 0.70 0.66 0.63 0.59 0.71 0.60 0.68 0.55 0.63 0.61 0.65 0.59 1.00
32 0.65 0.66 0.57 0.64 0.60 0.73 0.57 0.63 0.55 0.64 0.54 0.65 0.59 0.62 0.68 0.64 0.61 0.66 0.67 0.75 0.55 0.51 0.78 0.54 0.69 0.51 0.55 0.64 0.66 0.61 0.66 1.00
33 0.56 0.51 0.58 0.57 0.49 0.67 0.50 0.58 0.71 0.56 0.73 0.54 0.48 0.81 0.52 0.78 0.75 0.59 0.57 0.62 0.73 0.42 0.71 0.66 0.55 0.70 0.76 0.87 0.82 0.58 0.63 0.70 1.00
34 0.61 0.68 0.53 0.60 0.69 0.68 0.63 0.61 0.47 0.70 0.54 0.59 0.57 0.51 0.64 0.55 0.57 0.73 0.76 0.67 0.57 0.55 0.76 0.56 0.73 0.53 0.64 0.62 0.62 0.67 0.66 0.73 0.62 1.00
35 0.61 0.62 0.49 0.58 0.65 0.68 0.65 0.67 0.48 0.73 0.57 0.59 0.61 0.54 0.66 0.49 0.51 0.72 0.73 0.71 0.59 0.51 0.80 0.52 0.71 0.62 0.62 0.57 0.58 0.73 0.66 0.75 0.66 0.88 1.00 



 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

ICRISAT        N
TQ                  KTB 
TQ                  KTB 
TQ                    N 
Q§9 x Q§ 3    N 
TQ                   N 
TQ                    N 
GNQ x L08     KTB 
GNQ x L08     KTB 
ICRISAT        N 
TQ                  N 
ICRISAT         N 
TQ                  KTB 
ICRISAT        N 
ICRISAT         N 
ICRISAT        N 
ICRISAT        N 
ICRISAT        N 
ICRISAT         N 
ICRISAT         N 
ICRISAT        N 
ICRISAT        N 
ICRISAT         N 
TQ                  N 
TX/87341/V79 N 
TX/87157       N 
V79/8715 7  N 
VN                  N 
VN           KC 
ICRISAT       KTB 
TQ                  N 
TQ                 N 
TQ                N 
TQ                  N 
ICRISAT      N 
 

 
H×nh 1. S¬ ®å h×nh c©y ph¸t sinh cña 35 gièng l¹c nghiªn cøu

 
 
 



 

 

 

 

 

 

 

 

 

H×nh 2. S¬ ®å mèi t−¬ng quan gi÷a c¸c c¸ thÓ theo hai chiÒu 

 

H×nh 3. S¬ ®å mèi t−¬ng quan gi÷a c¸c c¸ thÓ theo ®a chiÒu 
 
 
 
 



4. KÕt luËn vµ ®Ò nghÞ 
 

Khi ph©n tÝch 20 cÆp måi SSR víi víi tËp ®oµn 35 gièng l¹c cã tÝnh kh¸ng 

kh¸c nhau ®èi víi bÖnh hÐo xanh vi khuÈn th× 19 cÆp måi cho tÝnh ®a h×nh trõ cÆp 

måi L26. Gi¸ trÞ PIC tõ dao ®éng tõ 0 ®Õn 0,615 (L36). Trong ®ã 8/19 cÆp måi cho 

tÝnh ®a h×nh phong phó nhÊt víi gi¸ trÞ PIC ≥ 0,5. 

Trong ph¹m vi vïng ph©n tÝch cã 140 ph©n ®o¹n ADN ®−îc nh©n b¶n, sè 

l−îng ph©n ®o¹n dao ®éng tõ 1 ®Õn 17 ®èi víi mçi måi . 

Ph©n tÝch trªn h×nh c©y: c¸c gièng chñ yÕu tËp trung vµo 2 nhãm , cã 2 

gièng lµ ICGV3704 vµ S§1 n»m riªng biÖt. HÖ sè di truyÒn sai kh¸c dao ®éng tõ 

18% ®Õn 49%. §iÒu ®¸ng l−u ý lµ c¸c gièng cã cïng nguån gèc hoÆc cïng møc ®é 

kh¸ng bÖnh ®Òu lËp thµnh mét nhãm nhá. VÝ dô gièng MD7 vµ gièng L14 ®Òu lµ 

hai gièng cña Trung Quèc vµ cã møc ®é kh¸ng hÐo xanh trung b×nh lËp thµnh mét 

nhãm. T−¬ng tù gièng BW1 vµ BW9 lµ hai gièng cña ViÖt Nam, cã kh¶ n¨ng 

kh¸ng hÐo xanh còng lËp thµnh mét nhãm.  

C¸c gièng  cã thÓ sö dông lµm bè mÑ cÆp lai ®Ó t¹o gièng kh¸ng bÖnh hÐo 

xanh vi khuÈn , n¨ng suÊt vµ chÊt l−îng nh− GNQ (kh¸ng cao) lai víi gièng L05, 

L08 (n¨ng suÊt vµ chÊt l−îng) cã kho¶ng c¸ch di truyÒn lµ 35% vµ 36% t−¬ng øng 
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H×nh 4. §iÖn di s¶n phÈm PCR cña cÆp måi L37 vµ nhuém b¹c 

 
 
 
 
 
 

 
H×nh 5. §iÖn di s¶n phÈm PCR cña cÆp måi L50 vµ nhuém b¹c 

 
 
 
 
 
 

 
H×nh 6. §iÖn di s¶n phÈm PCR cña cÆp måi L45 vµ nhuém b¹c 

 



III.3. Sö dông chØ thÞ SSR ®Ó ph©n tÝch ®a d¹ng tËp ®oµn gièng l¹c (Arachis 
hypogaea L.) kh¸ng bÖnh rØ s¾t 
1. VËt liÖu th−c vËt: 42 gièng l¹c cã nguån gèc vµ tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t kh¸c 

nhau ®−îc sö dông trong nghiªn cøu nh− tr×nh bµy trong b¶ng 1.  H¹t l¹c cña c¸c 

gièng do Trung t©m Nghiªn cøu vµ Thùc nghiÖm ®Ëu ®ç, ViÖn Khoa häc kü thuËt 

n«ng nghiÖp ViÖt Nam cung cÊp. 

 
B¶ng 1: Møc ®é ph¶n øng kh¸c nhau cña c¸c gièng ®èi víi bÖnh rØ s¾t ®¸nh gi¸ vô 
®«ng n¨m 2001 t¹i Trung t©m Nghiªn cøu vµ Thùc nghiÖm ®Ëu ®ç. (§iÓm tõ 1 ®Õn 
9,  1= møc ®é nhiÔm bÖnh <10%  vµ  9= møc ®é nhiÔm bÖnh tõ 81 ®Õn 100%, nd: 
ch−a ®¸nh gi¸) 
 
TT 

Gièng 
Nguån gèc 
sinh th¸i 

§iÓm kh¸ng 
bÖnh rØ s¾t 

TT 
Gièng 

Nguån gèc 
sinh th¸i 

§iÓm kh¸ng 
bÖnh rØ s¾t 

1 ICGV99001 T©y Ban Nha 2 22 TMV2 T©y Ban Nha 5.7 
2 ICGV99003 Virginia 1 23 L08 ViÖt Nam 5 
3 ICGV99004 T©y Ban Nha 2.3 24 MDRF5-176 Ên §é 2.7 
4 ICGV99005 Virginia 1 25 CL6 ViÖt Nam 3 
5 ICGV86699 Virginia 1.3 26 CL5 ViÖt Nam 4 
6 ICGV87165 T©y Ban Nha 4.3 27 ICG93261 T©y Ban Nha nd 
7 ICGV87157 Valencia 2.3 28 ICG960036 T©y Ban Nha nd 
8 ICGV99051 Virginia 1 29 VAG15 ViÖt Nam 3 
9 ICGV99019 T©y Ban Nha 1 30 CF6-67 Ên §é 2 
10 ICGx950084 T©y Ban Nha 1 31 CL9 ViÖt Nam 4 
11 ICGx950166 T©y Ban Nha 1 32 TAINNAN9 §µi Loan 3 
12 ICG 10931 T©y Ban Nha 2.7 33 TRAMDAU2 Trung Quèc 3 
13 ICG 10975 T©y Ban Nha 2.6 34 9205-H1 Ên §é nd 
14 ICG 11185 T©y Ban Nha 1.7 35 ICG11505 T©y Ban Nha nd 
15 ICG 11312 T©y Ban Nha 1 36 KIMCHUNG ViÖt Nam 4 
16 ICG 11325 T©y Ban Nha 1.3 37 SD5 Trung Quèc 3 
17 ICG 11331 T©y Ban Nha 2 38 SD6 Trung Quèc 3 
18 ICG 11485 T©y Ban Nha 2.3 39 SD3 Trung Quèc 5 
19 ICG 12720 T©y Ban Nha 2.3 40 FDRF5-175 Ên §é 4 
20 ICG 13917 T©y Ban Nha 2.3 41 VAG50 ViÖt Nam 4 
21 ICG 99052 Virginia 1 42 GCH3 Trung Quèc 5 

 

2. Ph−¬ng ph¸p 

T¸ch chiÕt ADN: ADN tæng sè ®· ®−îc t¸ch chiÕt tõ l¸ non theo ph−¬ng ph¸p cña 

Egnin, (1996) [7].  KiÓm tra ®é s¹ch vµ hµm l−îng ADN b»ng ®o quang phæ hÊp 

phô kÕt hîp víi ®iÖn di trªn gel agarose 0,8%. 



C¸c måi SSR: Hai m−¬i ba cÆp måi SSR ®· ®−îc cung cÊp tõ  ViÖn Nghiªn cøu 

c©y trång mµu Quèc tÕ cho vïng nhiÖt ®íi b¸n kh« h¹n (ICRISAT). Tr×nh tù c¸c 

måi dµi tõ 19 ®Õn 25 nucleotÝt. NhiÖt ®é g¾n måi vµ tr×nh tù lÆp l¹i cña c¸c 

nucleotÝt nh− trong b¶ng 2. Tr×nh tù c¸c cÆp måi nh− trong c«ng bè cña Ferguson 

(2004) [5].  (T¹p chÝ Euphytica th«ng b¸o sÏ ®¨ng trong 2004.  

B¶ng 2: C¸c cÆp måi SSR ®−îc sö dông cho viÖc ph©n tÝch ®a d¹ng ADN cña 42  

gièng l¹c ViÖt Nam 

TT 
Tªn 
måi 

NhiÖt ®é g¾n 
måi KiÓu baz¬ TT

Tªn 
måi 

NhiÖt ®é g¾n 
måi KiÓu baz¬  

1 L45 64 taa(20) 13 L43 58 taa (19)

2 L29 59 ttg(6),taa(15) 14 L23 57 taa (12)

3 L36 59 gt(31) 15 L25 61 ctt(13)

4 L49 60 ga(9),gt(9) 16 L44 64 taa(22)

5 L26 58 ga(35) 17 L35 64 taa (16)

6 L37 58 taa(10) 18 L47 63 ga(19),gt(9)

7 L27 57 taa(12) 19 L33 65 tatc(12)

8 L28 58 taa(14) 20 L34 65 ga(18)

9 L50 60 ga(26),gt(26) 21 L31 62 ga(24)

10 L42 60 taa(16) 22 L30 60 taa (19)

11 L32 60 taa(23) 23 L38 64 Ga(19)

12 L40 58 taa (16)     

Ph¶n øng SSR_PCR 

Ph¶n øng chuçi polymerase ®−îc thùc hiÖn trong 25 µl dung dÞch chøa: 10 

mM Tris-HCl (pH= 8,3; 50 mM KCl; 2-4 mM MgCl2; 300-400µM cña mçi lo¹i 

dATP, dCTP, dGTP vµ dTTP; 10-30 pmol cña cÆp måi; 0,8-1,2 ®¬n vÞ Taq 

polymerase vµ 5-15 ng ADN. TiÕn hµnh ph¶n øng PCR  trong m¸y Thermal cycler 

PTC-100 TM. Chu tr×nh nhiÖt bao gåm b−íc 1: 940C - 2 phót, b−íc 2: 94oC 45 gi©y, 

b−íc 3: 57o - 650C 1 phót, b−íc 4: 72oC 1 phót 30 gi©y. LÆp l¹i 45 chu k× tõ b−íc 2 

®Õn b−íc 4, b−íc 5: 72 0C 10 phót vµ b−íc 6: l−u gi÷ ë 40C. §iÖn di ph©n tÝch s¶n 

phÈm PCR trªn gel 0,6% polyacrylamÝt kh«ng biÕn tÝnh trong ®Öm TBE (89mM 

Tris, 89 mM boric acid vµ 2 mM EDTA). Sau ®ã nhuém gel trong 1% dung dÞch 

b¹c theo ph−¬ng ph¸p cña Koldony (1984) [17]. 



Ph©n tÝch sè liÖu 

Ph©n tÝch sè liÖu theo qui −íc: 1= ph©n ®o¹n ADN xuÊt hiÖn vµ 0= ph©n 

®o¹n ADN kh«ng xuÊt hiÖn. X¸c ®Þnh hÖ sè di truyÒn gièng nhau theo 3 ph−¬ng 

ph¸p: (1) ph−¬ng ph¸p Dice [2]. ®−îc tÝnh theo c«ng thøc Sij= 2a/(2a+b+c), khi Sij 

lµ hÖ sè gièng nhau gi÷a hai c¸ thÓ i vµ j, a  

lµ sè ph©n ®o¹n ADN xuÊt hiÖn ë c¶ i vµ j, b lµ sè ph©n ®o¹n ADN xuÊt hiÖn ë i vµ 

kh«ng xuÊt hiÖn ë j, vµ c lµ sè ph©n ®o¹n ADN kh«ng xuÊt hiÖn ë i vµ xuÊt hiÖn ë 

j.  (2) Jaccard, (1908) [16] theo c«ng thøc Sij= a/a+b+c; vµ (3) ph−¬ng ph¸p SM 

(Simple Matching) cña Sokal vµ Michener (1958) [32]  theo c«ng thøc Sij= 

a+d/a+b+c+d, khi ®ã d lµ sè ph©n ®o¹n AND kh«ng xuÊt hiÖn c¶ ë i vµ j. BiÓu ®å  

MDS (multidimention scaling) dùa trªn viÖc x¸c ®Þnh kho¶ng c¸ch di truyÒn cña 

Ktuskal and Wish (1978) [18]. Ph©n tÝch ®¸nh gi¸ hÖ sè t−¬ng quan kiÓu h×nh theo 

3 ph−¬ng ph¸p: SM, Dice and Jaccard vµ 4 ph−¬ng ph¸p ph©n nhãm UPGMA 

(ph©n tÝch c¸c nhãm ph©n tö kh«ng cïng trong l−îng [32], WPGMA (Ph©n tÝch 

c¸c nhãm ph©n tö cã cïng träng l−îng [31], liªn kÕt hoµn toµn [19], liªn kÕt ®¬n lÎ 

[19] vµ lËp biÓu ®å h×nh c©y dùa vµo gi¸ trÞ ph©n tÝch cña gi¸ 

trÞ t−¬ng quan kiÓu h×nh cao nhÊt trong ch−¬ng tr×nh NTSYS 

2.1 [28]. Hµm l−îng th«ng tin tÝnh ®a h×n

PIC) cña mçi cÆp måi x¸c ®Þnh theo c«ng 

 trong ®ã Pij  lµ tÇn sè cña allen j cña kiÓu

tõ 0 (kh«ng ®a h×nh) tíi 1 (®a h×nh hoµn to

trong ch−¬ng tr×nh Genstat dùa trªn sù t−

kiÓu h×nh (®iÓm kh¸ng bÖnh). 

3. KÕt qu¶ th¶o luËn 

§a h×nh ADN trong tËp ®oµn 42 gièng

  Hai m−¬i ba cÆp måi SSR ®−îc sö d

gièng l¹c cã møc ®é kh¸ng kh¸c nhau 

SSR ®Òu cho tÝnh ®a h×nh víi gi¸ trÞ PI

cÆp måi SSR cho tÝnh ®a h×nh cao víi g
PICi =1-
ΣPij

2 
h (Polymorphism information content = 

thøc: 

 gen i ®−îc kiÓm tra. Ph¹m vi gi¸ trÞ PIC 

µn) [35]. X¸c ®Þnh chØ thÞ SSR liªn quan 

¬ng quan gi÷a kiÓu gen (chØ thÞ SSR) vµ 

 l¹c  

ông cho ph©n tÝch ®a d¹ng tËp ®oµn 42 

víi bÖnh rØ s¾t. KÕt qu¶ tÊt c¶ 23 cÆp måi 

C tõ 0.239 (L47) ®Õn 0.616 (L42). 12/23 

i¸ trÞ PIC ≥ 0.5 (52%) (b¶ng 3). Sè 



l−îng c¸c ph©n ®o¹n ADN ®−îc nh©n b¶n víi mçi cÆp måi xª dÞch tõ 2 ®Õn 10 

trong ph¹m vi quan s¸t (b¶ng 3 vµ h×nh 1). KÝch th−íc cña c¸c ph©n ®o¹n ADN 

nh©n b¶n tõ 152 bp ®Õn 420 bp. Tæng sè thu ®−îc 139 allen ®· ®−îc nh©n b¶n, 

trung b×nh sè allen lµ 6,04/ locót.  

Nghiªn cøu tÝnh ®a d¹ng ADN ë l¹c ®−îc tËp trung nghiªn cøu nhiÒu tõ 

n¨m 1990 nh−ng tÝnh ®a h×nh so víi c¸c c©y trång kh¸c lµ rÊt thÊp. §èi víi c¸c måi 

ngÉu nhiªn (RAPD)  

chØ cã 4,4 % cho tÝnh ®a h×nh [9, 20, 26], 4,1% b»ng kü thuËt AFLP [12] ; 25 % 

víi kü thuËt RFLP [11], vµ kh«ng chØ ra mét tÝnh ®a h×nh khi sö dông c¸c cÆp måi 

SSR thiÕt kÕ trªn c¬ së genome ë mét sè lo¹i c©y trång kh¸c [12].  Ngay ë ViÖt 

Nam, Bïi V¨n Th¾ng vµ CS (2003) [1] ®· sö dông 82 ®o¹n måi RAPD mµ c¸c t¸c 

gi¶ kh¸c ®· c«ng bè lµ cã tÝnh ®a h×nh cao ë l¹c vËy mµ khi dïng ®Ó ph©n tÝch víi 

tËp ®oµn 33 gièng l¹c ViÖt Nam kh¸ng bÖnh rØ s¾t còng chØ cã 11/82 ®o¹n måi lµ 

cho tÝnh ®a h×nh. Trong kÕt qu¶ nghiªn cøu cña chóng t«i së dÜ tÊt c¶ 23 cÆp måi 

SSR ®Òu cã tÝnh ®a h×nh v× ®©y chÝnh lµ c¸c cÆp måi SSR ®· ®−îc thiÕt kÕ trªn c¬ 

së genome cña c©y l¹c. KÕt qu¶ t−¬ng tù còng ®· ®−îc b¸o c¸o bëi  nhãm nghiªn 

cøu cña Phßng thÝ nghiÖm hÖ gen øng dông (Applied genomics Lab.), thuéc ViÖn 

Nghiªn cøu C©y trång 

B¶ng 3:  Sè ph©n ®o¹n AND nh©n b¶n vµ gi¸ trÞ PIC cña tËp ®oµn 42 gièng l¹c 

kh¸ng bÖnh rØ s¾t 

Tªn 
måi 

Cì allen 
lý thuyÕt 

(bp) 

Cì allen 
quan s¸t 

(bp) Sè allen
Gi¸ trÞ 

PIC Tªn måi

Cì allen 
lý thuyÕt 

(bp) 

Cì allen 
quan s¸t 

(bp) Sè allen
Gi¸ trÞ 

PIC
L45 152 152-200 6 0.588 L43 262 270-300 4 0.510
L29 198 200-230 2 0.310 L23 290 230-270 5 0.602
L36 285 280-380 10 0.580 L25 132 120-170 6 0.501
L49 285 300-420 6 0.372 L44 238 250-300 6 0.443
L26 152 120-300 9 0.438 L35 203 220-300 7 0.559
L37 265 280-350 2 0.394 L47 292 290-300 6 0.239
L27 264 270-350 5 0.479 L33 225 220-280 4 0.522
L28 298 300-380 3 0.464 L34 230 250-300 4 0.392
L50 269 250-350 7 0.302 L31 203 200-300 8 0.511
L42 265 300-390 9 0.616 L30 194 230-290 7 0.569



L32 281 270-320 7 0.513 L38 282 260-340 8 0.399
L40 259 260-310 4 0.500      

 
 

mµu Quèc tÕ cho vïng NhiÖt ®íi b¸n kh« h¹n (ICRISAT) khi ph©n tÝch ®a d¹ng 

tËp ®oµn gièng kh¸ng bÖnh hÐo xanh vi khuÈn vµ mét sè bÖnh vÒ l¸ ë l¹c víi 

c¸c cÆp måi SSR chuyªn dông cho c©y l¹c [4].  

       M     1   2   3   4   5   6   7   8   9  10 11 121314 15 16 17 1819 20 21 2223 24 2526 27 2829 30 31 32 33 3435 36 3738 39 40 41 42     M 

     200bp 

     100bp 

 

 

 

 

 

 

H×nh 1. §iÖn di s¶n phÈm PCR cña 42 gièng l¹c kh¸ng bÖnh rØ s¾t víi cÆp måi 

L25 trªn gel  polyarylamÝt (M: Thang ph©n tö, 1-42: thø tù gièng nh− trong 

b¶ng 1) 

KÕt qu¶ ph©n nhãm 

 KÕt qu¶ ph©n tÝch tÝnh ®a h×nh ADN (sù xuÊt hiÖn hay biÕn mÊt ph©n ®o¹n ADN) 

cña 23 cÆp måi SSR víi 42 gièng l¹c trong nghiªn cøu ®−îc ph©n tÝch trong phÇn mÒn 

chuyªn dông NTYSIS 2.1 ®Ó t×m ra sù sai kh¸c gi÷a c¸c gièng l¹c th«ng qua biÓu ®å 

h×nh c©y. §Ó kh¼ng ®Þnh kÕt qu¶ ph©n nhãm, chóng t«i ®· tiÕn hµnh x¸c ®Þnh gi¸ trÞ 

t−¬ng quan kiÓu h×nh theo ba ph−¬ng ph¸p tÝnh hÖ sè di truyÒn gièng nhau (ph−¬ng 

ph¸p cña Jaccard, cña Dice vµ ph−¬ng ph¸p cña Sokal) víi bèn kiÓu ph©n nhãm 

thiÕt lËp dùa trªn gi¸ trÞ t−¬ng quan cao nhÊt víi c¸c gi¸ trÞ khi r > 0.9: t−¬ng quan rÊt 

chÆt; r = 0.9 - 0.8: t−¬ng quan chÆt; r < 0.8 t−¬ng quan kh«ng chÆt [28].   KÕt qu¶ 

trong ph©n tÝch ®· chØ ra hÖ sè t−¬ng quan theo ph−¬ng ph¸p tÝnh hÖ sè gièng nhau 

cña Jaccard vµ kiÓu ph©n nhãm UPGMA lµ cao nhÊt  (r = 0.877) so víi c¸c ph−¬ng 

ph¸p kh¸c. KÕt qu¶ ph©n nhãm cña 42 gièng l¹c kh¸ng bÖnh rØ s¾t thiÕt lËp theo hÖ sè 

(WPGMA, UPGMA,  liªn kÕt hoµn toµn vµ liªn kÕt ®¬n lÎ). BiÓu ®å h×nh c©y ®−îc 



gièng nhau cña Jaccard víi kiÓu ph©n nhãm UPGMA ®· ®−îc kiÓm tra trªn biÓu ®å ®a 

chiÒu ë h×nh 2 vµ biÓu diÔn theo s¬ ®å h×nh c©y ë h×nh 3 ®Òu ph©n ra lµm ba nhãm 

chÝnh (c¸c gièng l¹c trong c¸c nhãm chÝnh ®Òu gièng nhau) vµ cã møc ®é kh¸c nhau 

vÒ mÆt di truyÒn gi÷a c¸c gièng lµ 70% (1-0,3). 

 Nhãm a: Bao gåm 3 gièng ICGV99001, ICGV13917 vµ ICGV99004 cã hÖ 

ng 

Nhãm b: Bao gåm 19 gièng thuéc ba kiÓu sinh th¸i Spanish, Valencia vµ 

Virgin

o gåm 20 gièng, hÇu hÕt c¸c gièng ®Òu thuéc cña ViÖt Nam, 

Ø thÞ SSR) vµ kiÓu h×nh (®iÓm kh¸ng bÖnh rØ s¾t) 

liÖu 

ph©n t

®· 

sè di truyÒn kh¸c nhau vÒ mÆt di truyÒn lµ 75% (1-0,43). C¶ ba gièng ®Òu cña 

Spanish vµ cã møc ®é kh¸ng kh¸ bÖnh rØ s¾t (®iÓm kh¸ng bÖnh tõ 2 ®Õn 2,3; b¶

1). 

ia cã hÖ sè di truyÒn kh¸c nhau lµ 60% (1-0,4). Trong nhãm nµy ph©n lµm 

02 nhãm phô: nhãm 1 bao gåm 10 gièng, vµ ®Òu kh¸ng víi bÖnh rØ s¾t (®iÓm 

kh¸ng bÖnh tõ 1 ®Õn 1,3; b¶ng 1); nhãm phô 2 gåm 9 gièng, trong ®ã 5/9  gièng 

kh¸ng kh¸ víi bÖnh rØ s¾t (®iÓm kh¸ng bÖnh tõ 1 ®Õn 2,3; b¶ng 1). Gièng TMV 

(gièng mÉn c¶m víi bÖnh rØ s¾t, ®iÓm kh¸ng bÖnh lµ 5,7; b¶ng 1) còng n»m trong 

nhãm nµy nh−ng cã møc ®é kh¸c nhau vÒ di truyÒn víi c¸c thµnh viªn trong nhãm 

lµ 57% (1-0,43).     

            Nhãm c: Ba

Trung Quèc, §µi Loan vµ Ên §é cã møc ®é kh¸c nhau lµ 67% (1-0,33). Trõ gièng 

MDRF5-176 (®iÓm kh¸ng bÖnh lµ 2, b¶ng 1) cßn l¹i c¸c gièng lµ nhiÔm víi bÖnh rØ 

s¾t (tõ 3 ®Õn 5 ®iÓm, b¶ng 1).  

Mèi liªn quan gi÷a kiÓu gen(ch

§Ó t×m ra c¸c chØ thÞ SSR liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t, c¸c sè 

Ých SSR (sù xuÊt hiÖn hay kh«ng xuÊt hiÖn c¸c ph©n ®o¹n AND cña 23 cÆp 

måi SSR víi 42 gièng l¹c) víi tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t cña tõng gièng (®iÓm ®¸nh 

gi¸ tÝnh kh¸ng bÖnh cña tõng gièng) ®· ®−îc ph©n tÝch trong ch−¬ng tr×nh phÇn 

mÒm Genstat. Nh÷ng chØ thÞ ®−îc xem nh− lµ cã liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh khi 

cã gi¸ trÞ P<0.05. KÕt qu¶ ph©n tÝch nhËn ®−îc ë b¶ng 4 ®· chØ ra 7 chØ thÞ L26, 

L50, L40, L43, L44, L31 vµ L38 ®−îc xem nh− lµ cã liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng 

bÖnh rØ s¾t ë l¹c.  Trong c¸c chØ thÞ nhËn biÕt ë ®©y cã hai chØ thÞ L43 vµ L38 còng 



H×nh 2: BiÓu ®å ®a chiÒu (MDS) cña 42 gièng l¹c kh¸ng bÖnh rØ s¾t 

 

a  

b  

c  

   T¹o ®é 2: 8,8% 

T¹o ®é 1:  24,5 % 

 
H×nh 3: BiÓu ®å h×nh c©y cña 42 gièng l¹c kh¸ng/mÉn  c¶m víi bÖnh rØ s¾t theo hÖ sè 
cña Jaccard vµ ph−¬ng ph¸p ph©n nhãm UPGMA 

  



 
B¶ng 4. C¸c allen cã liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t ë l¹c 
 

 

 

 

 

 

 

 

®−îc nhËn biÕt vÞ trÝ nhê ®Þnh 

vÞ (QTLs)  trong  kÕt qu¶ lËp b¶n ®å tÝnh kh¸ng bÖnh rØ s¾t trªn quÇn thÓ F7 lai 

gi÷a gièng kh¸ng vµ gièng nhiÔm (sè liÖu ch−a c«ng bè).  Tuy nhiªn ®Ó x¸c ®Þnh 

 b¶n ®å liªn kÕt ph©n tö vµ kiÓm tra 

thùc tiÔn tÝnh kh¸ng bÖnh cña c¸c dßng trªn ®ång ruéng. 

 T−¬ng tù nh− ph−¬ng ph¸p nghiªn cøu cña chóng t«i,  Sun vµ CS (2003)[9] 

còng ®· sö dông 160 ®o¹n måi RAPD ®Ó ph©n tÝch tÝnh ®a d¹ng ADN cña 35 

gièng lóa m× kh¸ng bÖnh FHB (Fusarium head blight) vµ còng ®· ph¸t hiÖn ra 03 

chØ thÞ RAPD liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh FHB. HiÖn nay 3 chØ thÞ RAPD nµy 

®ang ®−îc sö dông rÊt cã hiÖu qu¶ trong ph¸t hiÖn sím c¸c dßng/gièng lóa m× cã 

tÝnh kh¸ng bÖnh FHB. Tõ c¸c kÕt qu¶ nhËn ®−îc trong nghiªn cøu nµy cã thÓ triÓn 

khai ¸p dông ®Ó nhËn biÕt chØ thÞ liªn quan ®Õn mét sè tÝnh tr¹ng n«ng häc quan 

träng ë c¸c lo¹i c©y trång kh¸c. 

4. KÕt luËn 

1. TÊt c¶ hai mu¬i ba cÆp måi SSR ®Òu cho ®a h×nh víi gi¸ trÞ PIC tõ 0,2 ®Õn 0,6 

khi ph©n tÝch víi tËp ®oµn 42 gièng l¹c ViÖt Nam cã tÝnh kh¸ng kh¸c nhau ®èi víi 

bÖnh rØ s¾t. Trong ®ã 12/23 (52%) cÆp måi SSR lµ cho ®a h×nh phong phó nhÊt víi 

gi¸ trÞ PIC ≥0.5.  

Sè vÞ 
trÝ cña 
allen 

Måi Allele 
(bp) 

Gi¸ trÞ P 

25 
27 
48 
70 
73 
75 
91 

123 
132 

L26 
L26 
L50 
L40 
L43 
L43 
L44 
L31 
L38 

120 
160 
250 
280 
280 
290 
150 
300 
280 

0.013 
0.044 
0.014 
0.053 
0.004 
0.005 
0.001 
0.044 
0.032 

sù liªn kÕt thùc sù gi÷a kiÓu gen (SSR) vµ kiÓu h×nh (bÖnh rØ s¾t) cÇn ph¶i cã thªm 

c¸c nghiªn cøu ë møc ®é chÝnh x¸c h¬n nh− lËp



2. Tæng sè 139 allen ®· ®−îc nh©n b¶n. Trung b×nh sè allen ®−îc nh©n b¶n lµ 

gi÷a c¸c gièng lµ 

0% (1-0,3

rong nghiªn  lËp b  tÝnh  bÖnh 
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III
b»ng chØ thÞ ph©n tö. 

1. Nguyªn liÖu: lµ 10 gièng l¹c ICG11505 kh¸ng hÐo xanh, ICG950166 kh¸ng 

gØ s¾t,  ICG99051 kh¸ng võa gØ s¾t, L12 n¨ng suÊt vµ chÊt l−îng, L08 n¨ng suÊt vµ 

chÊt l

s¾t vµ V79, TMV2 nhiÔm gØ s¾t. 

Sö dông 22 chØ thÞ SSR ®Ó ph©n tÝch. 

2. Ph− − phÇn III). 

3. K

 Sö  bè 

mÑcÆp lai.  KÕt qu¶ thu ®−îc 60 ph©n ®o¹n ADN, trong ®ã tæng sè ph©n ®o¹n ®a 

h×nh 51 ph©n ®o¹n chiÕm 85%. 

                            Primer1                                                       primer2 

              1       2   3  4   5  6   7  8  9  10 11          2   3   4  5  6  7  8  9 10 11      1 

 

 

 

32. T. Panaud, O.X. Chen, S.R. McCouch 

607. 

 T.M. Halward, H.T. S

1013-1020. 

34. V. Subranmanian, S. Gurtu, R.C.N. Rao, S.N. Nigam - Genome 43(2000) 

656-660. 

.4. §¸nh gi¸ quan hÖ di truyÒn c¸c gièng l¹c ®Ó chän c¸c cÆp lai phï hîp 

−îng, GNQ kh¸ng hÐo xanh , ICG87165 kh¸ng gØ s¾t , ICG99005 kh¸ng gØ 

¬ng ph¸p (gièng nh

Õt qu¶ vµ th¶o luËn 

 dông 22 cÆp måi SSR ph©n tÝch tÝnh ®a h×nh ADN 6 gièng l¹c sö dông lµm

1: ¶nh ®iÖn di trªn gel acrylamid 6% víi primer1 vµ primer 2 (1: Maker100bp; 2:



Ph©

cña 10 gièng l¹c nghiªn cøu. Gi÷a c¸c gièng cã hÖ sè di truyÒn sai kh¸c tõ 15% 

®Õn

 

 

h×nh5: s¬ ®å h×nh c©y cña 5 tæ hîp lai 

N thu ®−îc, xö lý b»ng ch−¬ng tr×nh phÇn mÒm 
 c¸c gièng 

nghiªn cøu tõ 15% ®Õn 44%. 
, 

theo h−íng kh¸ng gØ s¾t vµ hÐo xanh. 
ICG11505 (kh¸ng võa hÐo xanh) x L12 (NS+CL) 

ICG950166 (Kh¸ng rØ s¾t) x L12 (NS+CL) 

L12 x ICG950166 (Kh¸ng rØ s¾t)  

L08 x ICG99051(Kh¸ng rØ s¾t) 

 
II.5. Sö dông chØ thÞ SSR ®Ó Sµng läc sím c¸c dßng l¹c kh¸ng bÖnh gØ 

n tÝch sè liÖu b»ng phÇm mÒm NTSYS 2.0 thu ®−îc s¬ ®å h×nh c©y ph¸t sinh 

 44%  

4. KÕt luËn vµ kiÕn nghÞ 
B»ng 22 chØ thÞ SSR ®· ®¸nh gi¸ ®−îc møc ®é ®a d¹ng vÒ di truyÒn cña 10 

gièng l¹c. Víi 60 ph©n ®o¹n AD
chuyªn dông ®· chØ ra ®−îc gi¸ trÞ kh¸c nhau  vÒ hÖ sè  di truyÒn gi÷a

 Tõ kÕt qu¶ nghiªn cøu,  b−íc ®Çu chóng t«i cã thÓ lùa chän c¸c cÆp lai sau

I

s¾t quÇn thÓ l¹c tù thô F3 cña cÆp lai icg950166 x L12. 
1. Nguyªn liÖu 

Coefficien t
0.56 0.63 0.70 0.78 0.85

       

 ICG950166 

 ICG99005 

 ICG87165 

 GNQ 

 L12 

 ICG11505 

 ICG99051 

 L08 

 T MV2 

 V79 

   



Dßng ICG950166 cã nguån gèc ICRISAT, mang gen kh¸ng bÖnh gØ s¾t. 
Dßng L12 cã nguån gèc ë Trung Quèc,  n¨ng suÊt cao vµ chÊt l−îng. 
C¸c dßng con lai tù thô F3 cña cÆp bè 
khoa häc Kü thuËt N«ng nghiÖp ViÖt Nam cung cÊp. 

mÑ ICG950166 x L12 gåm 51 dßng do ViÖn 

           §Ó tiÖn sö dông trong thÝ nghiÖm chóng t«i ký hiÖu c¸c gièng trong dßng lai 
F3 lµ : B. Tªn sè do ViÖn khoa häc Kü thuËt N«ng nghiÖp ViÖt Nam ®¸nh sè ký 
hiÖu gåm c¸c dßng: 
B24, B37, B38, B40, B41, B46, B47, B48, B53, B54, B59, B60, B63, B65, B67, 
B71, B72, B100, B108, B3, B4, B6, B7, B8, B12, B13, B17, B20, B21, B22, B23, 
B27, B32, B43, B45, B52, B55, B58, B61, B103, B105, B107, B110, B11, B32, B34, 
B35, B44, B106, B111. 
           Trong thÝ nghiÖm nµy sö dông 14 chØ thÞ  SSRs ®Ó nghiªn cøu sµng läc sím 
c¸c dßng con lai mang chØ thÞ kh¸ng bÖnh.  
  B¶ng 1:   C¸c cÆp  måi dïng trong thÝ nghiÖm SSR gåm 14 cÆp måi cã liªn quan ®Õn kh¸ng 
bÖnh gØ s¾t 

STT Tªn måi NhiÖt ®é b¾t måi ( 0C) KTPT trªn lý thuÕt A/B (bp) 

1 L23 57 289 / 292 

2 L26 58 120 - 300 

3 L28 58 301 /  298 

4 L31 62 200 - 300 

5 L32 60 264 / 274 

6 L36 289 / 292  59 

7 L37 58 262 / 259 

8 L38 64 267 / 270 

9 L40 58 256 / 262 

10 L43 58 265 / 263 

11 L44 64 250 -300 

12 L50 60 262 / 266 

13 L52 60 350 / 352 

14 310 /305 L54 60 

Chó ý: A lµ m ch th−íc ph©n tÝch trªn lý thuÕt 

A/B (bp) 

2. Ph−¬ng p

* T¸ch chiÕt AND, ph¶n øng PCR, ®iÖn di vµ nhuém b¹c nh− môc II 

 Sµng läc tÝnh ®a h×nh cña bè mÑ cÆp lai 

Ñ .B lµ bè cña cÆp lai ICG950166 x L12. KTPT: KÝ

h¸p  

*

*  Sö dông 14 måi ®Æc hiÖu SSRs ®Ó ch¹y PCR trªn mÉu ADN bè mÑ cÆp lai ( 

ICG950166 x L12), sµng läc c¸c chØ thÞ ®a h×nh. 



* Ph©n tÝch sè liÖu SSRs 
íi c¸c chØ 

lai tù thô F3 mang chØ thÞ tÝnh 

kh Önh gØ s¾t ua p SSR h©n 

tÝch tÝnh ®a h×nh cña gièng ICG950166 (mang chØ thÞ kh¸ng bÖ  vµ gièng 

L12 (kh«  mang ch kh¸ng bÖnh g ) víi 8 cÆp måi SSR ® c ®Þnh lµ 

cã liªn kÕt víi tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë l¹c. 

            TÝnh ®a h×nh gièng ICG950166 vµ gièng L12 ®−îc thÓ hiÖn ë sù kh¸c 

nhau vÒ kÝch th−íc ph©n ®o¹n ADN khi ph©n tÝch víi c¸c cÆp måi SSR trªn gel 

0,6% polyacryamid. KÕt qu¶ ®iÖn di s¶n phÈm PCR cña hai gièng ICG950166 vµ 

L12 víi 8 cÆp måi SSR th× chØ t×m thÊy 4 cÆp  måi L32, L38, L52 vµ L54 lµ chØ ra 

tÝnh ®a h  gi÷a hai g bè mÑ cÆp l G950166 x L12 (H×n ng 2).  
B¶ng 2: K u¶ sµng lä h ®a h×nh cña g   ICG950166 vµ L12 ví i  
 

STT  måi NhiÖt ®é 
b¾t m åi 

 

KÝch th− ph©n 
®o¹n ADN lý 

thuyÕt cña  A/B 
(bp

KÕt qu¶ ph©n
tÝch ®a h×nh 

th−íc ph©n 

A/B (bp) 

 Dùa vµo ¶nh ®iÖn di s¶n phÈm PCR vµ sù xuÊt hiÖn c¸c b¨ng SSR v

thÞ ®Ó lµm c¬ së cho viÖc ph©n tÝch sè liÖu: 

 Tiªu chuÈn ho¸ s¶n phÈm PCR: 

A: XuÊt hiÖn b¨ng SSR t−¬ng ®ång dßng mÑ. 

         B: XuÊt hiÖn b¨ng SSR t−¬ng ®ång dßng bè. 

         H: DÞ hîp tö. 

         U: Kh«ng gièng c¶ dßng mÑ vµ dßng bè. 

 
3. KÕt qu¶ nghiªn cøu 

* ph©n tÝch sù ®a h×nh cña bè vµ mÑ cÆp lai víi c¸c cÆp måi SSR liªn quan tÝnh 

kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë l¹c. 

 Tr−íc khi tiÕn hµnh sµng läc 51 dßng l¹c 

¸ng b  th«ng q h©n tÝch c¸c chØ thÞ , chóng t«i ®· tiÕn hµnh p

nh gØ s¾t)

ng Ø thÞ Ø s¾t · ®−îc x¸

cña 

×nh gièn ai IC h 1 vµ B¶
Õt q c tÝn ièng i 8 cÆp må

Tªn

( 0C)

íc 

) 

 KÝch 
®o¹n ADN quan 

s¸t 

1 L23 57 289 / 292 -  
2 L28 58 301 /  298 -  
3 L32 60 264 / 274 + 320 /305 
4 L36 59 289 / 292 -  
5 L38 64 260 / 265 + 260 / 265 
6 L43 58 265 / 263 -  
7 L52 60 350 / 352 + 335 /310 
8 L54 60 310 / 300 + 310 / 300 



  Chó ý:   A: Gièng ICG950166 vµ B: gièng L12 

      “+”  lµ cho kÕt qu¶ ®a h×nh cña cÆp lai ICG950166 x L12 víi cÆp måi SSR. 

ng ®a h×nh cña lai ICG950166 x L12 víi cÆp måi SSR.  

66, B: gièng L12. Mòi tªn : chØ ph©n ®o¹n 

ADN  ®−îc ph©n tÝch. 

Víi cÆp måi L32: kÝch th−íc ph©n ®o¹n ADN lµ 320 bp ®èi víi gièng 

I 0 5 i g  

 CÆp måi L38: kÝch th− ADN lµ 265 bp ®èi víi gièng 

ICG950166 vµ 270 bp ®èi víi gièng L

 C åi L  kÝch t  ®o¹n A N lµ 335 bp ®èi víi gièng 

ICG950166 vµ 310  bp ®èi víi gièng L12. 

                 “-” cho kÕt qu¶ kh«

L3

 

H×nh 1: KÕt qu¶ ®iÖn di s¶n phÈm PCR cña gièng ICG950166 vµ L12 víi c¸c cÆp måi liªn 
quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë l¹c. 
Ghi chó: M: marker 100 bp, A: gièng ICG9501

 Quan s¸t kÝch th−íc c¸c ph©n ®o¹n ADN nh©n ®−îc khi ®iÖn di s¶n phÈm 

PCR trªn gel 0,6 % polyacryamid ®èi víi gièng ICG950166 vµ L12, chóng t«i 

nhËn thÊy chØ cã 2 cÆp måi L38 vµ L54 lµ cã kÝch th−íc cña c¸c chØ thÞ ®−îc nh©n 

b¶n ®óng b»ng víi kÝch th−íc cña lý thuyÕt (B¶ng 2). Cô thÓ ®é dµi ph©n ®o¹n 

ADN ®−îc nh©n b¶n cña hai gièng bè mÑ víi 4 cÆp måi SSR nh− sau: 

 

CG96 166 vµ 30  bp ®èi ví ièng L12.  

íc ph©n ®o¹n 

12. 

Æp m 52: h−íc ph©n D

300bp

A     B A     B A     B

2 L28 L52

400bp

320bp 310bp
325bp

L3

A     B A     B A     B

2 L28 L52

400bp

310bp
325bp

305bp
320bp

305bp
300bp



  C åi L  kÝch t n ®o¹n A N lµ 310 bp èi víi gièng 

ICG950166 vµ 300 bp ®èi víi gièng L12. 

nh gi÷a hai gièng bè mÑ cña cÆp lai 

ch víi 51 

dßng l¹c lai tù thô F3 ®Ó sµng läc ra c¸c dßng mang chØ thÞ liªn quan ®Õn tÝnh 

kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë l¹c. 

* KÕt qu¶ sµng läc tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t cña 51 dßng l¹c tù Thô F3 cÆp lai  

ICG950166 x L12 víi  bèn  cÆp måi  liªn quan. 

           ChØ thÞ SSR lµ chØ thÞ ®ång tréi, v× vËy th«ng qua kÕt qu¶ ph©n tÝch h×nh ¶nh 

trªn gel polyacryamid ph¸t hiÖn chÝnh x¸c c¸c dßng mang chØ thÞ gièng mÑ 

(ICG950166) kh¸ng bÖnh gØ s¾t. C¸c dßng chØ mang chØ thÞ cña bè (L12) sÏ kh«ng 

kh¸ng bÖnh gØ s¾t. C¸c dßng cïng mang c¶ chØ thÞ cña bè vµ mÑ (dÞ hîp tö) th× tÝnh 

kh¸ng bÖnh còng sÏ tèt h¬n so víi gièng bè vµ c¸c dßng kh«ng mang chØ thÞ cña c¶ 

bè vµ mÑ th× sÏ cã ph¶n øng kh¸c nhau víi bÖnh gØ s¾t. 

             ADN cña 51 dßng l¹c tù thô F3 gièng ICG950166 vµ gièng L12 ®· ®−îc 

sö dông ®Ó ph©n tÝch víi bèn cÆp  måi L32, L34, L52 vµ L54.  X¸c ®Þnh sù cã mÆt 

cña c¸c chØ thÞ liªn quan b»ng viÖc ph©n tÝch s¶n phÈm PCR trªn gel 0,6% 

polyacryamid.   

nh gØ s¾t 51 dßng l¹c F3 cña cÆp lai 
g950166 x l12. 

c 

8, L52 vµ L54 ®· ®−îc x¸c ®Þnh lµ cã liÕn kÕt 

- 

g ch thÞ cña mÑ khi ph©n tÝch víi cÆp 

Æp m 54: h−íc ph© D ®

 Tõ kÕt qu¶ ph©n tÝch tÝnh ®a h×

ICG950166 vµ L12 trªn ®©y, bèn cÆp måi nµy ®−îc sö dông cho ph©n tÝ

* Tæng hîp kÕt qu¶ sµng läc tÝnh kh¸ng bÖ
ic
 B¶ng 3 lµ tæng hîp kÕt qu¶ sµng läc tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t cña 51 dßng l¹

tù thô F3 víi bèn cÆp måi L32, L3

víi c¸c gen liªn kÕt tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t. KÕt qu¶ nh− sau: 

13 dßng l¹c cã ký hiÖu lµ B24, B37, B41, B46, B60, B102, B108, B3, B6, 

B7, B12, B21 vµ B110 ®Òu mang chØ thÞ cña mÑ (ICG950166) khi ph©n tÝch 

víi hai cÆp måi L38 vµ L54 (H×nh 2). 

- Bèn dßng l¹c cã ký hiÖu lµ B46, B48, B17 vµ B27  mang chØ thÞ cña mÑ khi 

ph©n tÝch víi cÆp  måi L32. 

- Kh«ng cã mét dßng l¹c nµo lµ man Ø 

måi L52. 



 Nh− vËy, th«ng qua ph©n tÝch ph©n tö chóng t«i ®· chän ra ®−îc 13 dßng  

B24, B37, B41, B46, B60, B102, B108, B3, B6, B7, B12, B21 vµ B110 ®−îc xem 

− lµ

g L12.  

 (B24, B37, B41, B46, B60, B102, B108, B3, B6, B7, B12, 

 lµ nh÷ng c¬ së cho viÖc 

nh  c¸c dßng l¹c cã tÝnh kh¸ng tèt víi bÖnh gØ s¾t. C¸c dßng l¹c dÞ hîp tö còng 

sÏ cã tÝnh kh¸ng bÖnh kh¸ h¬n so víi gièn

 Tuy nhiªn, ®Ó kh¼ng ®Þnh ch¾c ch¾n tÝnh kh¸ng víi bÖnh gØ s¾t cña c¸c 

dßng l¹c nµy th× cÇn ph¶i kiÓm chøng th«ng qua kÕt qu¶ ®¸nh gi¸ kiÓu h×nh tÝnh 

kh¸ng.  Qua kÕt qu¶ ®¸nh gi¸ ®îi 1 cña Bé m«n miÔn dich häc – ViÖn KHKTNN 

ViÖt Nam th× c¶ 13 dßng

B21 vµ B110) ®Ò cã tÝnh kh¸ng cao víi bÖnh gØ s¾t.   

 
 Nh−ng kÕt qu¶ nhËn ®−îc trong nghiªn cøu nµy sÏ

¸p dông kü thuËt chän gièng nhê sù hç trî cña chØ thÞ ph©n tö (MAS) trong chän 

t¹o gièng l¹c n¨ng suÊt chÊt l−îng vµ kh¸ng bÖnh gØ s¾t.   

B¶ng 3:  Tæng hîp kÕt qu¶ sµng läc ph©n tö cña c¸c dßng l¹c F3 víi bèn cÆp måi liªn 

quan tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë l¹c. 



 
Ghi chó: A: mang chØ thÞ cña mÑ (gièng ICG950166); B:  mang chØ thÞ cña bè  (gièng L12); H: dÞ 
hîp tö; U: kh«ng mang chØ thÞ cña c¶ mÑ vµ bè.  
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Tªn cÆp måi SSR 

  
Tªn cÆp måi SSR 

 

 

TT Tªn dßng 
    L38 L54 L32 L52    L38 

TT   Tªn dßng 
L54 L32 L52 

1 B24 A A U B 27 B13 B B H B 
2 B37 A A U B 28 B17 B A A H 
3 B38 B A B B 29 B20 B H H H 
4 B40 A B H B 30 B21 A A H H 
5 B41 A A H B 31 B22 H B H H 
6 B46 A A A H 32 B23 B B B B 
7 B47 B B B B 33 B27 B B H H 
8 B48 H B A B 34 B32 H B B H 
9 B53 B B B B 35 B43 A B B H 

10 B54 H B B B 36 B45 A B B H 
11 B59 H B H B 37 B52 B A B H 
12 B60 A A H H 38 B55 A B B H 
13 B63 A H H B 39 B58 A B B H 
14 B65 H H H B 40 B61 B A B H 
15 B67 B B B B 41 B103 B U B B 
16 B71 B B B B 42 B105 B B B H 
17 B72 A B H B 43 B107 B B H H 
18 B100 H B H B 44 B110 A A H B 
19 B102 A A H B 45 B11 B B B B 
20 B108 A A H B 46 B32 B B B B 
21 B3 A A H B 47 B34 B A U B 
22 B4 A B H B 48 B35 B B B H 
23 B6 A A B B 49 B44 B A B H 
24 B7 A A U B 50 B106 B A B B 
25 B8 B B B B 51 B111 B A B H 
26 B12 A A H B        



 
 

H×nh 2: 13 dßng l¹c F3 mang chØ thÞ SSR liªn qua

L54. 

Ghi chó: M  marker 100bp; µ g g I 950 6; µ giè 2; sè  tù 13 

víi c¸c dßn B

chØ t¹i ph©n ¹n AD uan t©

 
4. KÕt luËn vµ ®Ò nghÞ 

Trong sè 8 cÆp måi SSR ®· t×m thÊy 4 cÆp måi L32, L38, L52 vµ L54 cho 
tÝnh ®a h×nh gi÷a gièng l¹c sö dông lµm mÑ vµ gièng l¹c dïng lµm bè cña cÆp lai 
ICG950166 vµ L12. ChØ cã cÆp måi L38 vµ L54 lµ cã kÝch th c c  c¸ chØ Þ 
t×m thÊy ®óng b»ng víi kÝch th−  cñ ý t yÕ

Trong sè 51 dßng l¹c F3 cÆp lai 9 166 2 ®· µn äc îc 13 
dßng B24, B37, B41, B46, B60, B102, B108, B3, B6, B7, B12, B21 vµ B110 cã sù 
xuÊt hiÖn chØ thÞ ®Æc tr−ng liªn kÕt víi tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë c¶ hai cÆp måi L38 
víi kÝch t c ph o¹n N 26 p v 31 p ®è cÆp i L .  

§¸nh gi¸ kiÓu h×nh tÝnh kh¸ng bÖnh cña 13 dßng l¹c ®· ®−îc x¸c ®Þnh cã  
mang c¸c chØ thÞ liªn quan ®Õn tÝnh kh¸ng bÖnh gØ s¾t ë l¹c. 
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